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31880065.d  QRGDCEATRGLGAPTGRCQWRQGR~~DKGISKRYSTCSPNLGTCPDGYCDAIESKNIS~~~~ICPQDCSSEAIIGG~~YER~DLYGIKAGHGTCYCFEG~~KCFCE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RDEPEDDICNDMCKTVIATGIILSFIVSVLLSSYFIHRYHKTT 
1agw_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24581394.f  N~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELNFRATPKGFEGVMKLGLGTQLKEKASLSLQAVIIDPTGCEGPRSVTKVPEQLHNCDER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HADCHYPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WPDYAASSSPKSQ 
24581392.f  KINEETNPSLPWGGVLKHLMTRVYKLSELNFRATPKGFEGVMKLGLGTQLKEKASLSLQAVIIDPTGCEGPRSVTKVPVPANPVLLT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EGDSVSNSIIVMSAMLIAIILAGLIMLLLRRRRARTTAKLR 
31235994.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31213893.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~INDELEIEMEHIKLHDMLGEGAFGLVRKGVLQR~~ 
17136542.f  YTLDQNRSHFYVPKITVLGSHFEVHLVAQSAGGKNVSGLTLDKVHRGVLLSEGNMVKLVLFIIVPICCILMLCSLTFCRRNRSEVQALQMDAKDAKASEFHLSLMD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSGLLVTLSANESLEVMDELEVEPHSVLLQDVLGEGAFGLVRRGVYKKRQ 
32564597.w  ANAVNYFYGEMLPQNVKKERTTKMQCIDFMSEIQTTPFEPAIVTIHRSSLGHYELMGKRYDTLYDLVHHLSTDRSALPHKLVYCRSSPSVVGRNFVPPPTPRFQKD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LRCQPMAIEQWAATHFDDVTRRFECGEKTLFATKTVFDGEK 
17532317.w  NVLFSRHGIVKVSDLGLSDYESKLQAVNTSKERLPRAWLPPESVSKTGGNKFNEKTDVWMFGATSVEVFQNGQPPYHELKWKEALPRLQNFKDGDNLLVFPKYASS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIHAFYSTKVFKRVNEDRVNFEEITSVLDNWLNIKFPPPSLEKRT 
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27370362.m  SVPASRGRSQEAAGHGEKVLLPLKETSVEGFLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AATPRLAKLQVPREQ~~~~~LLEVLEQIHSGSCGTLYHATMTTKDHPKPK~~~SVVLKALEDPVGLQEVQDFIGRIQFYQYLGKHKNLVQLEG~~~~~~~~~~~CCTERLPLYMMLEDVVPGDLLS 
SuRTK106.h  PVPPPRDLSWEAG~HGGNVALPLKETSVENFLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATTPALAKLQVPREQ~~~~~LSEVLEQICSGSCGPIFRANMNTGDPSKPK~~~SVILKALKEPAGLHEVQDFLGRIQFHQYLGKHKNLVQLEG~~~~~~~~~~~CCTEKLPLYMVLEDVAQGDLLG 
31217881.i  YIPDGQPPISPVVRLEQSDTSSATDESIMTEH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DFNRG~~~~~~NLRFKSLLGEGNFGQVWKAEADDL~AGHLGTTRIVAVKTERSDNGHGD~~~LKAEAEIMRKLGSHPNVVTLLG~~~~~~~~~~ACLE~QDPQLLIMEYAMRGRLLS 
24657801.f  CITD~QQPISPVKKVDSKYQVDDDEDEVDHQHHQHMQHHQNHQNHQNHQHHQAMPMSQASQRDANHNRYGNNDDKTSLASEFHDFERS~~~~~~NIRLKSLLGEGNFGQVWKAEADDL~SGHFGATRIVAVKTIRACSAQVS~~~LKDEANIMRKLGSHQNVVTLLG~~~~~~~~~~ACVE~SEPHMLIMEYAMRGRLLS 
31240899.i  NGHLQATSQLSE~ESNGSIVK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DRWEFPRH~~~~~~RLKVFNILGEGAFGQVWRCEATDI~DGHEG~VSVTAVKTLKENASEAERNDLLSELQVLKSLEPHINVVRLLG~~~~~~~~~~CCTE~KDPIFVILEYVNMGKLQT 
21356273.f  Q~MGIATSQLSTGVTNGGVSSPGVPSPGTGEPGSNLGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GCLTGGAGSSGAPENAFAGEANCDRWEFPRY~~~~~~RLKFFNILGEGAFGQVWRCEATNI~NGNEG~ITTVAVKTLKESATEVDRKDLLSELEVMKSLEPHINVVHLLG~~~~~~~~~~CCTD~KDPTFVILEYVNRGKLQT 
24585606.f  SCMFFVITCPLLFVLLLLCLLIAQRKMLQRRLGKQS~~~~~~~~MTTSSKQALP~~~ESGGGDFALMPLQSGFRFESG~DAKWEFPRE~~~~~~KLQLDTVLGEGEFGQVLKGFATEI~AGLPG~ITTVAVKMLKKGSNSVEYMALLSEFQLLQEVS~HPNVIKLLG~~~~~~~~~~ACTSSEAP~LLIIEYARYGSLRS 
24585604.f  SCMFFVITCPLLFVLLLLCLLIAQRKMLQRRLGKQS~~~~~~~~MTTSSKQALP~~~ESGGGDFALMPLQSGFRFESG~DAKWEFPRE~~~~~~KLQLDTVLGEGEFGQVLKGFATEI~AGLPG~ITTVAVKMLKKGSNSVEYMALLSEFQLLQEVS~HPNVIKLLG~~~~~~~~~~ACTSSEAP~LLIIEYARYGSLRS 
24585602.f  SCMFFVITCPLLFVLLLLCLLIAQRKMLQRRLGKQS~~~~~~~~MTTSSKQALP~~~ESGGGDFALMPLQSGFRFESG~DAKWEFPRE~~~~~~KLQLDTVLGEGEFGQVLKGFATEI~AGLPG~ITTVAVKMLKKGSNSVEYMALLSEFQLLQEVS~HPNVIKLLG~~~~~~~~~~ACTSSEAP~LLIIEYARYGSLRS 
17137004.f  SCMFFVITCPLLFVLLLLCLLIAQRKMLQRRLGKQS~~~~~~~~MTTSSKQALP~~~ESGGGDFALMPLQSGFRFESG~DAKWEFPRE~~~~~~KLQLDTVLGEGEFGQVLKGFATEI~AGLPG~ITTVAVKMLKKGSNSVEYMALLSEFQLLQEVS~HPNVIKLLG~~~~~~~~~~ACTSSEAP~LLIIEYARYGSLRS 
24585608.f  SCMFFVITCPLLFVLLLLCLLIAQRKMLQRRLGKQS~~~~~~~~MTTSSKQALP~~~ESGGGDFALMPLQSGFRFESG~DAKWEFPRE~~~~~~KLQLDTVLGEGEFGQVLKGFATEI~AGLPG~ITTVAVKMLKKGSNSVEYMALLSEFQLLQEVS~HPNVIKLLG~~~~~~~~~~ACTSSEAP~LLIIEYARYGSLRS 
31237635.i  YLIAIVLIPMVVAVMIVLYCFSRKLTVKNKLLDGSSGANGTIGGMNSISMNLVSNDTEIFNVELPLTTRINEINFKIDYDSKWEFPRT~~~~~~NLILDATLGEGEFGKVLKGFATDL~PEKPG~ITTVAVKMLKTGANSVELLALLSEYQLLQEVN~HPNVIRLLG~~~~~~~~~~ACTKGDSP~LLIIEYCQYGSLKN 
1vr2_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDPD~~~~~~~~~~~~~~ELPLDEHCERLPYDAS~~~KWEFPRD~~~~~~RLKLGKPLGRGAFGQVIEADAFGI~DKTAT~CRTVAVKMLKEGATHSEHRALMSELKILIHIGHHLNVVNLLG~~~~~~~~~~ACTKPGGPLMVIVEFCKFGNLST 
34858371.m  HKPPIASAEMTFCRPAQGFPISYSSSGTRRPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LDSMENQVSVDSFKIPEDPKWEFPRK~~~~~~NLVLGKTLGEGEFGKVVKATAFRL~KGRAG~YTTVAVKMLKENASQSELRDLLSEFNLLKQVN~HPHVIKLYG~~~~~~~~~~ACSQ~DGPLLLIVEYAKYGSLRG 
39930333.m  XKPPIXSAEMTFCRPAQGFPISYSSSGXRRPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LDSMENQVSVDSFKIPEDPKWEFPRK~~~~~~NLVLGKTLGEGEFGKVVKATAFRL~KDRAG~YTTVAVKMLKENASQSELRDLLSEFNLLKQVN~HPHVIKLYG~~~~~~~~~~ACSQ~DGPLLLIVEYAKYGSLRG 
6677719.m   HKPPIASAEMTFCRPAQGFPISYSSSGTRRPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LDSTENQVPVDSFKIPEDPKWEFPRK~~~~~~NLVLGKTLGEGEFGKVVXATAFRL~KGRAG~YTTVAVKXLKENASQSELRDLLSEFNLLKQVN~HPHVIKLYG~~~~~~~~~~ACSQ~DGPLLLIVEYAKYGSLRG 
RET.h       HKPPISSAEMTFRRPAQAFPVSYSSSGARRPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LDSMENQVSVDAFKILEDPKWEFPRK~~~~~~NLVLGKTLGEGEFGKVVKATAFHL~KGRAG~YTTVAVKMLKENASPSELRDLLSEFNVLKQVN~HPHVIKLYG~~~~~~~~~~ACSQ~DGPLLLIVEYAKYGSLRG 
31880065.d  PKPPIASAEMTFRRPAQSYPISYSANNVRRAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LDSMENQVAIDTFKIPEDPKWEFPRK~~~~~~NLVLGKTVGEGEFGKVVKATAFRL~KGKAG~YTTVAVKMLKENASHSELRDLLSEFTLLKQVN~HPHVIKMYG~~~~~~~~~~ACSQ~DGPLYLIVEYAKYGSLRN 
1agw_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVAGVSEYELPEDPRWELPRD~~~~~~RLVLGKPLGEGAFGQVVLAEAIGLDKDKPNRVTKVAVKMLKSDATEKDLSDLISEMEMMKMIGKHKNIINLLG~~~~~~~~~~ACTQ~DGPLYVIVEYASKGNLRE 
24581394.f  DN~~~~~GQAAQAGADLHPDLRHLR~~HRKSQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VLGLADIFEVPHS~~~~~~AIQIGRMLGEGAFGQVHEATAINLRRMRGT~~TIVAVKQLKPNPKADEVAEYLAEIEMLKGVGTHHNVVSFLG~~~~~~~~~~CCTI~KPPYLMIMEYVNKGNLLS 
24581392.f  KQEQIYIQTFATSAIEMEDNVNYVDKYVEKSQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VLGLADIFEVPHS~~~~~~AIQIGRMLGEGAFGQVHEATAINLRRMRGT~~TIVAVKQLKPNPKADEVAEYLAEIEMLKGVGTHHNVVSFLG~~~~~~~~~~CCTI~KPPYLMIMEYVNKGNLLS 
31235994.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ARGDADYLEVPHS~~~~~~CLRIGREIGKGAFGRVFMASAIKLPGFSGP~~KIVAIKQLKKCSSSDEFDEFLDEITMMKKVGKHPNIVALLG~~~~~~~~~~CCTI~KEPLTMIMEYVGCGDLLE 
31213893.i  ~~~~~~~~~TGDDDEPAQPVAVKMLKEIVEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TWEVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDVKGSVR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IKPCSCHGAPVD 
17136542.f  VAVKLLKDEPNDEDVYAFKCEIQMLKAVGKHPNIVGIV~~~~~~~~~~~~~~~GYSTRFSNQMMLLIEYCSLGSLQNFLREEWKFRQEQNAIGLKKNLEQNVDNRRFNRLPRNSIHDRIEDINNSMLSTVEEESESDQTHSSRCETYTLTRITNAADNKGYGLEDIENIGGSYIPKTAEAPKDRPKRKLKPQPKKDSKQD 
32564597.w  KHHERLKNRLNLSKEEKELVSSYMKNQGPQKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WENMPLHETSIRINSLFYVDGKK~~~~~IDCGTDQIGKGAFGTVKKGKFRNSLGESVP~~~VAVKKLGLRESSKDERNPAFSEMEILEMVA~HPNIVFYYG~~~~~~~~~~FSISGDEQALYLLFELMDTSLDK 
17532317.w  VNMIPNCHPLTNAEYEILYQNNMDWLPAVRKVK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKREEREKSKTIKSSTKKKKKAQEVLKMLKRKLIRKRKRRRIQIKLQMYREQRREHKRKFKALIAFYLMYPQREVPRRKKIRAKHEYLVDIYSRILMAKWRKQAPTRRTRLRLRRHRLINKKSKHKASRNGKLVR 
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27370362.m  FLWTCRR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DVMTMDGLLYDLTEKQIYHIGKQILLALEFLQEKH~~LFHGDVAARNILIQSD~~~~~~LTPKLCHLGLAYEVHAHGAISSAR~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
SuRTK106.h  FLWTCRR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DVMTMDGLLYDLTEKQVYHIGKQVLLALEFLQEKH~~LFHGDVAARNILMQSD~~~~~~LTAKLCGLGLAYEVYTRGAISST~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31217881.i  LLRAARGAVN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GLAPSVHNNRPPIMPLSPRRLTGFAHDIARGMEYISEKK~~IVHRDLAARNVLLDHN~~~~~~GICKICDFGMSIDLEKVKSSHAQIRMPR~~SHQHSESRFKF 
24657801.f  LLRAARSATN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ILPASVPGGRS~LAPLSPRTLAGFALDIACGMEYIAGRR~~IVHRDLAARNVLLDHN~~~~~~GMCKICDFGMSIDLDAERMRKEQEKNAANDLMRHNAHKFKF 
31240899.i  FLRNSRV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EKHYGNTHGKSKILTSGDLTSFMYQVARGMDFLTSRG~~IIHRDLAARNILITDD~~~~~~HTCKVADFGFARDIVTSKVYERK~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
21356273.f  YLRSSRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ERHYGNTHGKSNVLTSCDLTSFMYQVAKGMDYLTSRG~~IIHRDLAARNILITDD~~~~~~HTCKVADFGFARDVITSKIYERK~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24585606.f  YLRLSRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IECAGVDFADGVEPVNVKMVLTFAWQICKGMAYLSELK~~LVHRDLAARNVLLADG~~~~~~KICKISDFGLTRDVYEDDAYLKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24585604.f  YLRLSRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IECAGVDFADGVEPVNVKMVLTFAWQICKGMAYLSELK~~LVHRDLAARNVLLADG~~~~~~KICKISDFGLTRDVYEDDAYLKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24585602.f  YLRLSRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IECAGVDFADGVEPVNVKMVLTFAWQICKGMAYLSELK~~LVHRDLAARNVLLADG~~~~~~KICKISDFGLTRDVYEDDAYLKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17137004.f  YLRLSRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IECAGVDFADGVEPVNVKMVLTFAWQICKGMAYLSELK~~LVHRDLAARNVLLADG~~~~~~KICKISDFGLTRDVYEDDAYLKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24585608.f  YLRLSRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IECAGVDFADGVEPVNVKMVLTFAWQICKGMAYLSELK~~LVHRDLAARNVLLADG~~~~~~KICKISDFGLTRDVYEDDAYLKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31237635.i  YLRLSRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LEVLNADYENAVEPITVKDILSFAWQISKGMAYLTDIK~~LVHRDLAARNVLLAEG~~~~~~KVCKISDFGLTRDVYEDDAYLKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1vr2_A      YLRSKRNE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FVPYKVAPEDLYKDFLTLEHLICYSFQVAKGMEFLASRK~~CIHRDLAARNILLSEK~~~~~~NVVKICDFGLARDIYKDPDXVRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34858371.m  FLRDSRKIGPAYVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGGSRNSSSLDHPDERVLTMGDLISFAWQISRGMQYLAEMK~~LVHRDLAARNILVAEG~~~~~~RKMKISDFGLSRDVYEEDSYVKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
39930333.m  FLRDSRKIGPAYVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGGSRNSSSLDHPDERVLTMGDLISFAWQISRGMQYLAEMK~~LVHRDLAARNILVAEG~~~~~~RKMKISDFGLSRDVYEEDSYVKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6677719.m   FLRDSRKIGPAYVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GGGSRNSSSLDHPDERVLTMGDLISFAWQISRGMQYLAEMK~~LVHRDLAARNILVAEG~~~~~~RKMKISDFGLSRDVYEEDSYVKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
RET.h       FLRESRKVGPGYLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGGSRNSSSLDHPDERALTMGDLISFAWQISQGMQYLAEMK~~LVHRDLAARNILVAEG~~~~~~RKMKISDFGLSRDVYEEDSYVKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31880065.d  FLRESRKVGPSYMG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NDANRNSSYLENPDERALTMGDLISFAWQISRGMQYLAEMK~~LVHRDLAARNVLVAEG~~~~~~RKMKISDFGLSRDVYEEDSYVKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1agw_A      YLQARRPPGLEYS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YNPS~~HNPEE~QLSSKDLVSCAYQVARGMEYLASKK~~CIHRDLAARNVLVTED~~~~~~NVMKIADFGLARDIHHIDYYKKT~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24581394.f  YLRTVRKEASKLRNRNANYTSCRPIMTRTNSTSSPKSQSVNYIELKASSQTIEMPQEDSTAHMNGIRQPHPSFAESKLVALGLTSWAKSVNENLISATYTIVEDEDAFEYILDNKELHNFALQIANGMRFLEEQE~~ITHRDLAARNVLIDSN~~~~~~KTLKISDFGLSRHGIYTNTRTRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24581392.f  YLRTVRKEASKLRNRNANYTSCRPIMTRTNSTSSPKSQSVNYIELKASSQTIEMPQEDSTAHMNGIRQPHPSFAESKLVALGLTSWAKSVNENLISATYTIVEDEDAFEYILDNKELHNFALQIANGMRFLEEQE~~ITHRDLAARNVLIDSN~~~~~~KTLKISDFGLSRHGIYTNTRTRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31235994.i  YLRKIR~~AKHLA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVHQLDIGAQLENANSGLN~~TAPGNNIFGPMVKYLDLLHTSGTMGDEDNNSTIGSCS~~~~LEYVLDHKELHNFAKQIAFGMEHLEGLH~~ITHRDLAARNILIDER~~~~~~KTLKISDFGLSRTGIYVNTRNKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31213893.i  STLTNN~~TVENRW~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YQSCSPQSEEKEDPLPNSGQLLEFSRQIALGMEFLARNK~~VVHRDLAARNVLVCDS~~~~~~NTVKIADFGLSRDIYQENLYRKTS~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17136542.f  FKSDNKKRIFENKE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YFDCLDSSDTKPRIPLKYADLLDIAQQVAVGMEFLAQNK~~VVHRDLAARNVLISVD~~~~~~RSIKIADFGLSRDVYHENVYRKSGG~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32564597.w  FIDKSD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AILSENERLDILAQICRGMSFLHTRTPSIVHGDLAARNVLLKKHPVYIKKYICKITDLGLAKTCLDELYTSYD~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17532317.w  IKKKTKRVKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GKFVRPLMPRIPKFVAKKKKLKKVDGKKVLKRKEIVLTLKVRKASTAKKTKKAMQEKK~~~~~~RKRLRAKRRLRRFIMRKRLKKKLR~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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SuRTK106.h  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QTIPLKWLAPERLLLRPASIRADVWSFGILLYEMVTLGAPPYPEVPP~TSILEHLQRRKIMKRPSSCTHTMYSIMKSCWRWREADRPSPRELRLRLEAAIKTADDEAVLQVPELVVPELYAAVAGIRVESLFYNYSML~~~~~~~~~~~~ 
31217881.i  DLSARSFGIGRHHSHGHDHASHGRHGGGAGGGGSGGGHSNSHGHDTK~SRPALPIRWMAPEALQYHIFSRETDVWAFGIVLWEIATLGCTPYPSLSG~REVVRSVPNGARPEVPADCRPELYDLMQRTWRKDPRQRPTFSEARTCLARTLCQWQLEDNDTSNTSEYLDVSGFSEDLEQGMVYFNRRISEFECEI~~~~~~ 
24657801.f  DFGSRYILQHWQHTFGQ~~~~~GQGQGHCSKDQPHGEKKSHHGHDTIGKRHALPIRWMAPESLQYHMFTTETDIWAFGIVLWEIATLGSTPYSQLTG~REVIRRVPQGLRPDLPKESRHEFYNLMSRCWHKEPHMRPSFAQSRLEITRSLHKWVDDD~~~SAASDYMDVSGFSEDLEHGVVYFNHRISEFECEI~~~~~~ 
31240899.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SEGRLPIRWMATESLYDNIFTVKSDIWSFGILMWEIVTLGSTPYPGIAA~ADVMRKVRDGYRLEKPEHCRRELYNIMFYCWAADPNERPGFPEVVEMLDRLLQTETDYIELERFPDHNYYNMLNMSGEKL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
21356273.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SEGKLPIRWMATESLYDNIFSVKSDIWSFGILMWEIVTLGSTPYPGISA~ADVMRKVRDGYRLEKPEHCRRELYNIMYYCWSHDPQERPLFAEIIQMLDKLLHTEMDYIELERFPDHNYYNIVSLSGEKL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24585606.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SRDRVPVKWMAPESLADHVYTSKSDVWSFGVLCWELITLGASPYPGIAP~QNLWSLLKTGYRMDRPENCSEAVYSIVRTCWADEPNGRPSFKFLASEFEKLLGNNAKYIDLETNAVSNPLYCGDDSALITTELGEPESLQHLWSPPKIAYDI 
24585604.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SRDRVPVKWMAPESLADHVYTSKSDVWSFGVLCWELITLGASPYPGIAP~QNLWSLLKTGYRMDRPENCSEAVYSIVRTCWADEPNGRPSFKFLASEFEKLLGNNAKYIDLETNAVSNPLYCGDDSALITTELGEPESLQHLWSPPKIAYDI 
24585602.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SRDRVPVKWMAPESLADHVYTSKSDVWSFGVLCWELITLGASPYPGIAP~QNLWSLLKTGYRMDRPENCSEAVYSIVRTCWADEPNGRPSFKFLASEFEKLLGNNAKYIDLETNAVSNPLYCGDDSALITTELGEPESLQHLWSPPKIAYDI 
17137004.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SRDRVPVKWMAPESLADHVYTSKSDVWSFGVLCWELITLGASPYPGIAP~QNLWSLLKTGYRMDRPENCSEAVYSIVRTCWADEPNGRPSFKFLASEFEKLLGNNAKYIDLETNAVSNPLYCGDDSALITTELGEPESLQHLWSPPKIAYDI 
24585608.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SRDRVPVKWMAPESLADHVYTSKSDVWSFGVLCWELITLGASPYPGIAP~QNLWSLLKTGYRMDRPENCSEAVYSIVRTCWADEPNGRPSFKFLASEFEKLLGNNAKYIDLETNAVSNPLYCGDDSALITTELGEPESLQHLWSPPKIAYDI 
31237635.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SKDRVPVKWMAPESLADHIYTTKSDVWAFGVLCWELITLGASPYPGIPP~QNLYNLLKQGYRMECPKNCSEEIYGIVRLCWADDPKQRPSFKHLAGQFELLLGRSAKYLDMEQNSISNPVYCVNVD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1vr2_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GDARLPLKWMAPETIFDRVYTIQSDVWSFGVLLWEIFSLGASPYPGVKIDEEFCRRLKEGTRMRAPDYTTPEMYQTMLDCWHGEPSQRPTFSELVEHLGNLLQANAQQD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34858371.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SKGRIPVKWMAIESLFDHIYTTQSDVWSFGVLLWEIVTLGGNPYPGIPP~ERLFNLLKTGHRMERPDNCSEEMYRLMLQCWKQEPDKRPVFADISKDLEKMMVKSRDYLDLAASTPSDSLLYDDGLSEEETPLVDCNSAPLPRSLPSTWIEN 
39930333.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SXGRIPVNWMAINSLSDHFYTTQSDVWSFGVLLWEIVTLGGNPYPGIPP~ERLFNLLKTGHRMERPNNCSEEMYRLMLQCWKQEPDKRPVFADISKDLEKMMVKSRDYLDLAASTPSDSLLYDDGLSEEETPLVDCNSAPLPRSLPSTWIEN 
6677719.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SKGRIPVKWMAIESLFDHIYTTQSDVWSFGVLLWEIVTLGGNPYPGIPP~ERLFNLLKTGHRMERPDNCSEEMYRLMLQCWKQEPDKRPVFADISKDLEKMMVKSRDYLDLAASTPSDSLLYDDGLSEEETPLVDCNNAPLPRSLPSTWIEN 
RET.h       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SQGRIPVKWMAIESLFDHIYTTQSDVWSFGVLLWEIVTLGGNPYPGIPP~ERLFNLLKTGHRMERPDNCSEEMYRLMLQCWKQEPDKRPVFADISKDLEKMMVKRRDYLDLAASTPSDSLIYDDGLSEEETPLVDCNNAPLPRALPSTWIEN 
31880065.d  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SKGRIPVKWMAIESLFDHIYTTQSDVWSFGVLLWEIVTLGGNPYPGIAP~ERLFNLLKTGYRMEKPENCTDEMYNLMLRCWKQESDKRPTFSDISKELEKMMVKSRDYLDLAASTPADALLYDDSLSEEDTPLVDCSNAPLPRTLPSTWIEN 
1agw_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TNGRLPVKWMAPEALFDRIYTHQSDVWSFGVLLWEIFTLGGSPYPGVPV~EELFKLLKEGHRMDKPSNCTNELYMMMRDCWHAVPSQRPTFKQLVEDLDRIVALT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SNQE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24581394.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPLRWLSIEAIRENVYSSKSDIWAYGVVLWEIGTLGASPYPTISN~DELIPFLMAGNRLERPEICTPQVYTIMLQCWLEEPEERPTFDALYKVLSP~KTTYVDINSLSDDYVFPPISENRE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24581392.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPLRWLSIEAIRENVYSSKSDIWAYGVVLWEIGTLGASPYPTISN~DELIPFLMAGNRLERPEICTPQVYTIMLQCWLEEPEERPTFDALYKVLSP~KTTYVDINSLSDDYVFPPISENRE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31235994.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VPLRWLSIEAMRDNLYSNKSDVWAFGIVLWEIGTLGGYPYPSVSN~HELFAYLQEGKRLERPENCTVDVYDLMLQCWREDPNERPSFQQISKHLQPHKKIYIDFNEIEPTYVFPPTSDQIRLAIANNK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31213893.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NGKLPIKWLALESMTHQVYTSQSDVWSYGILLYEICTLGGSPYPAIST~NRLLRYLESGYRMERPKSCSELLYDLMYSCWNLHPGERPTFSKIVH~~~~~~~~~~~~~~TVEQLQARDTANDPVVIDLSAIVDSH~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17136542.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGKLPIKWLALESLTHQVYTSQSDVWSFGVLLYEITTLGGMPYPSVSP~SDLLQLLRQGHRMKRPEGCTQEMFSLMESCWSSVPSHRPTFSALKHRLGGMILATNDVPERLKQLQAATESKLKSCDGLNSKVEQVPCEEELYLEPLN~~~~ 
32564597.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPTKIPFKWLPPEVLGSRTLSLKTDIWAFGIVCFEVCDKVGEPYGACVPTSNLCQYLTDGYVHEKGLHMSDTIYNIALDCMRQHPIERPSFAELVDQFLDHLIENDGEDVLKLKAREKIIAEKMRKERMLTGLGKLLAED~~~~~~~~~~~~ 
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